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RESUMEN: El tejido muscular de muchos animales domésticos es fuente de proteinas, grasa y minerales para los seres humanos
y esta compuesto por una serie de estructuras que le otorgan propiedades nutricionales y bioquimicas. En los ultimos afios se ha identificado
un polimorfismo de unico nucledtido (SNP) en el gen SCD (g.878TC), que influye sobre la composicion de acidos grasos en los bovinos.
El objetivo de este estudio fue determinar la presencia del SNP g.878TC en musculo Longissimus dorsi de bovino (Bos taurus) por medio
de la técnica PCR-RFLP. Fue utilizada una muestra de 100 novillos de raza Aberdeen Angus criados y sacrificados en la Region de La
Araucania (Chile). La frecuencia genotipica del polimorfismo fue de: 0,33 para TT, 0,43 para TC y 0,24 para el genotipo CC. La frecuencia
alélica fue de 0,54 para el alelo T'y 0,63 para el alelo C. De acuerdo a la composicion de acidos grasos, se determind que existe una relacion
positiva entre el genotipo CC y el contenido de acidos grasos MUFA y CLA presentes en el musculo Longissimus dorsi de novillos Angus.
Por lo tanto, el SNP g.878TC podria ser considerado como un marcador genético para la seleccion de animales Aberdeen Angus, con una
composicion de acidos grasos mas saludable.
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INTRODUCCION

La composicion de la grasa en la carne bovina tiepal isémero de &cido linoleico conjugado (CLA) cis-9 trans-
gran importancia en la alimentacion humana. Se ha asocia-CLA (Griinariet al, 2000). Taniguchet al.(2004), iden-
do la presencia de acidos grasos saturados tales como elt#idaron 8 SNPs en el gen SCD, dentro de los cuales se men-
do miristico (C14:0) y acido palmitico (C16:0) a patologiasiona principalmente el SNP g.878TC, el cual causa una sus-
cardiovasculares en consumidores de carnes rojas @€eystucion de aminoacidos de valina a alanina en la proteina.
al., 1974). Por otro lado, el consumo de &cidos grasos
polinsaturados y monoinsaturados (PUFA y MUFA) se re- El objetivo de este estudio fue determinar la relacion
porta como esenciales para la dieta humana (Liechtensteéh polimorfismo g.878TC con la composicién de acidos
et al, 1998; Kouba & Mourot, 2011). Ultimamente se hgrasos MUFA y CLA en musculongissimus dorsile va-
reportado que la carne de vacuno también es un alimentmos de la raza Angus.
funcional ya que es una fuente importante de 4cido linoleico
conjugado (CLA), el cual tiene un papel fundamental en la
salud humana (Keatirgt al, 2006). MATERIAL Y METODO

En los rumiantes la enzima estgdi@oA desaturasa
(SCD) cataliza la biosintesis de acidos grasddeteccion del SNP g.878T(El estudio fue realizado con
monoinsaturados, originando la sintesis enddgena del print®0 novillos de la raza Aberdeen Angus criados en la Nove-
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na Region de La Araucania (Chile) y sacrificados en la Planteentificacion de los isémeros de acido linoleico
Faenadora Temuco en mayo de 2011 con una edad proa@yugado. Todos los acidos grasos fueron cuantificados me-
dio de 12 meses y con un peso de carcaza del86@) en diante curvas de calibracion, utilizando el acido graso Methyl
promedio. Dos dias después del sacrificio se recolecté udanadecanoate (Sigma, EUA) como estandar interno.
muestra de 100 g del mascllongissimus dorszquierdo,
obtenida de un corte sagital realizado en la porcién centfaldlisis estadistico.Las medias marginales estimadas (
(a nivel de la vertebra T10) y se almacenaron posteriormdfi) fueron determinadas utilizando un modelo lineal gene-
te a -80 °C (Cafieque & Safiudo, 2000). Posteriormenterab(SPSS version 17.0 for Windows), que incluye el efecto
extrajo ADN gendmico de cada muestra con el kit comefijo del genotipo, edad y peso. Los valores promedio fueron
cial ISOLATE genomic DNA mini Kit (Bioline, EUA). sometidos a test de comparaciones multiples (Tukey) y de-
terminacion de diferencias a P< 0,05.
La presencia del SNP g.878TC se determind mediante
la técnica PCR-RFLP. Se disefié un set de partidores basa-
dos en la secuencia disponible en el GenBarildg\acce- RESULTADOS Y DISCUSION
s0: AF285607): 5'-ACCTGGCTGGTGAATAGTGCT-3'y
5'-TCTGGCACGTAACCTAATACCCT-3’, con los cuales
se amplificé una regién de 170pb del gen SCD. La reac- Las frecuencias genotipicas y alélicas se describen en
cién de PCR se realiz6 con la enzima Pag5000 DNIA Tabla I. La frecuencia del alelo C del SNP g.878TC se en-
Polimerase (Agilent Technologies, EUA) y sometida a ucuentra en el rango mencionado por Tanigetal y Milannesi
programa de temperatura que incluy6: denaturacion inicietl al. (2008) en sus estudios realizados con ganado de carne.
(94°C por 3 min) y 30 ciclos de amplificacién con
denaturacion (9% por 20 seg), hibridacion (8T por 20 Castilloet al (2010) mencionan que existe un efecto
seq), extension (P2 por 30 seq) y extension final (2 de la variabilidad genética sobre la cantidad total de acidos
por 5 min). Los productos PCR fueron digeridos con la egrasos en animales manejados con una misma dieta, sin
zima de restriccién Satl (Fermentas, EUA), utilizando 2,&mbargo, no puede explicar algin factor genético sobre la
U de enzima y 1@l de producto de PCR. EIl mix de diges-dispersion de valores de CLA. El SNP ¢g.878TC esta rela-
tion fue incubado a 37°C toda la noche. cionado positivamente con el contenido de acidos grasos
monoinsaturados, y afecta significativamente la cantidad de
Andlisis del contenido de acidos grasokos acidos grasos acidos grasos miristoleico (C14:1), oleico (C18:1) y CLA
de las muestras de musculadorsj fueron extraidos por el (Taniguchiet al; Mele et al, 2007). En este estudio, los
método descrito por Folat al.(1951). Los ésteres metilicosanimales con el genotipo CC (Tabla Il) poseen un mayor
de acidos grasos fueron analizados en un cromatografocdatenido total de acidos grasos monoinsaturados (MUFA)
gases modelo Clarus 500 (Perkin Elmer, EUA), acopladajae los animales con genotipo TT (P<0,05). Asimismo, al-
un detector de ionizacién lema (FID) y equipado con una tos valores de CLA estan vinculados a la presencia del
columna SPTM Fused Silica Capillary Column 2380 (60 mgenotipo CC, al igual que los acidos grasos miristoleico
0,25 mm x 0,2um film thickness, Supelco, EUA). Para la(C14:1), palmitoleico (C16:1), cis-10-heptadecanoico
deteccion de los acidos grasos se disefid un programa de t@@4-7:1), elaidico (C18:1n9t) y oleico (C18:1n9c).
peraturas de 48 minutos que incluy6: 150°C por 1 min, luego
un aumento de temperatura a razén de 1°C por min hastalle- Se puede concluir que la composicién de acidos
gar a los 168°C y mantenidos por 11 min, seguido por gnasos en musculoongissimus dorsn novillos Angus, se
segundo incremento de temperatura de 6°C por min, paraaeuentra influenciada por polimorfismos presentes en genes
canzar finalmente los 230°C mantenidos por 8 min. Se utilelacionados con la sintesis de acidos grasos. También que-
z6 la mezcla estandar de 37 componentes de acidos gratm®stablecido que el SNP g.878TC puede ser un posible
F.A.M.E Mix (C4-C24, Supelco, EUA) para la identificacionmarcador genético para la selecciéon de animales con mayo-
de los acidos grasos. Ademas, del estandar Octadecadienais,contenidos de MUFAy CLA, y por lo tanto, una compo-
Acid, Conjugated Methyl Ester (CLA Sigma, EUA) para Issicion de acidos grasos mas saludable.

Tabla I. Distribucion de los genotipos del polimorfismo 878TC del gen SCD presen-
tes en novillos de raza Angus (n= 100).

Variable Genotipos SNPg.878TC

TT TC CcC
Frecuencia genctipica 0,33 0,43 0,24
Frecuencia alélica T=0,54 C=0,46
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Tabla Il. Relacion del SNP g.878TC con el contenido de &cidos grasos del nhigswigsimus
dorside novillos Angus. (mg &cido graso/g de muasculo).

Acido Graso T TC cC
Cl4:1 0,25+0,03b 0,33+0,03b 0,58+0,042
Cl6:1 1,15+0,22b 1,61+0,19b 3,36+0,25%
Cil71 0,12+0,02b 0,19+0,02b 0,42+0,032
C18:1n%t 0,49+0,20b 1,03+0,17b 1,81+0,232
C18:1n9c 8,42+1.23c 12,41+1,06b 23,36+1,412
CLA: 0,16+0.06b 0,33+0,05b 0,830,072
MUFA? 10,43+1,47¢c 15,57+1,27b 29,53+1,692
MUFA: SFA® 0,80+0,02b 0,88+0,02a 0,92+0,022

1CLA: cis-9, trans-11/trans-9 cis-11; 2MUFA: Monounsaturated fatty acids; 3SFA: Saturated fatty acids.
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